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Strain	   Accession	   Scaffolds	  

Genome	  
size	  
(Mb)	   CDS	  

Average	  
CDS	  
length	   Comments	   Reference	  

00703Bmash	   [GenBank:ADET00000000]	   16	   1.57	   1256	   1083	  

isolated	  from	  a	  BV	  patient	  
undergoing	  metronidazole	  

treatment	  ^	   Ahmed	  A	  et	  al.	  2012	  

00703C2mash	   [GenBank:ADEU00000000]	   22	   1.55	   1236	   1080	  

isolated	  from	  a	  BV	  patient	  
undergoing	  metronidazole	  

treatment	  ^	   Ahmed	  A	  et	  al.	  2012	  

00703Dmash	   [GenBank:ADEV00000000]	   11	   1.49	   1166	   1123	  

isolated	  from	  a	  BV	  patient	  
undergoing	  metronidazole	  

treatment	  ^	   Ahmed	  A	  et	  al.	  2012	  
0288E	   [GenBank:ADEN00000000]	   17	   1.71	   1356	   1093	   clinical	  isolate,	  biotype	  1	   Ahmed	  A	  et	  al.	  2012	  
1400E	   [GenBank:ADER00000000]	   28	   1.72	   1383	   1068	   clinical	  isolate,	  biotype	  4	   Ahmed	  A	  et	  al.	  2012	  
1500E	   [GenBank:ADES00000000]	   27	   1.55	   1215	   1109	   clinical	  isolate,	  biotype	  5	   Ahmed	  A	  et	  al.	  2012	  
284V	   [GenBank:ADEL00000000]	   16	   1.65	   1285	   1111	   clinical	  isolate,	  biotype	  1	   Ahmed	  A	  et	  al.	  2012	  

315-‐A	   [GenBank:AFDI00000000]	   13	   1.65	   1290	   1116	   clinical	  isolate	  	  
Nelson	  KE	  et	  al.	  2010	  
(HMP)	  

409-‐05	   [GenBank:NC_013721.1]	   1	   1.62	   1258	   1089	  
isolated	  from	  the	  vagina	  of	  a	  

healthy	  individual	  	  

Nelson	  KE	  et	  al.	  2010	  
(HMP),	  Yeoman	  CJ	  et	  al.	  
2010	  

5.Jan	   [GenBank:ADAN00000000]	   94	   1.67	   1335	   1054	   isolated	  from	  a	  healthy	  vagina	   Harwich	  MD	  Jr	  et	  al.	  2010	  
55152	   [GenBank:ADEQ00000000]	   25	   1.64	   1298	   1075	   clinical	  isolate,	  biotype	  3	  	   Ahmed	  A	  et	  al.	  2012	  

6119V5	   [GenBank:ADEW00000000]	   12	   1.50	   1172	   1120	  
isolated	  from	  the	  vagina	  of	  an	  

asymptomatic	  patient,	  biotype	  7	  	  	   Ahmed	  A	  et	  al.	  2012	  

6420B	   [GenBank:ADEP00000000]	   14	   1.49	   1142	   1134	  
isolated	  from	  the	  vagina	  of	  an	  

asymptomatic	  patient,	  biotype	  2	  *	   Ahmed	  A	  et	  al.	  2012	  
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6420LIT	   [GenBank:ADEO00000000]	   3	   0.54	   369	   1294	  
isolated	  from	  the	  vagina	  of	  an	  

asymptomatic	  patient,	  biotype	  2	  *	   Ahmed	  A	  et	  al.	  2012	  

75712	   [GenBank:ADEM00000000]	   3	   1.67	   1312	   1100	  
isolated	  from	  the	  vagina	  of	  an	  

asymptomatic	  patient,	  biotype	  1	   Ahmed	  A	  et	  al.	  2012	  

AMD	   [GenBank:ADAM00000000]	   117	   1.61	   1313	   1043	  
isolated	  from	  the	  vagina	  of	  a	  

woman	  with	  BV	   Harwich	  MD	  Jr	  et	  al.	  2010	  

ATCC14019	   [GenBank:NC_014644.1]	   1	   1.67	   1365	   1066	  
isolated	  from	  the	  vaginal	  
secretions	  of	  a	  BV	  patient	  	  

Nelson	  KE	  et	  al.	  2010	  
(HMP),	  Yeoman	  CJ	  et	  al.	  
2010	  

HMP9231	   [GenBank:NC_017456.1]	   1	   1.73	   1317	   1106	   isolated	  from	  the	  oral	  cavity	  
Nelson	  KE	  et	  al.	  2010	  
(HMP)	  

JCP7275	   [GenBank:ATJS00000000]	   202	   1.56	   1428	   971	   vaginal	  isolate	  	  
Nelson	  KE	  et	  al.	  2010	  
(HMP)	  

JCP7276	   [GenBank:ATJR00000000]	   179	   1.66	   1486	   993	   vaginal	  isolate	  	  
Nelson	  KE	  et	  al.	  2010	  
(HMP)	  

JCP7659	   [GenBank:ATJQ00000000]	   214	   1.53	   1439	   950	   vaginal	  isolate	  	  
Nelson	  KE	  et	  al.	  2010	  
(HMP)	  

JCP7672	   [GenBank:ATJP00000000]	   169	   1.60	   1396	   1021	   vaginal	  isolate	  	  
Nelson	  KE	  et	  al.	  2010	  
(HMP)	  

JCP7719	   [GenBank:ATJO00000000]	   185	   1.56	   1485	   935	   vaginal	  isolate	  	  
Nelson	  KE	  et	  al.	  2010	  
(HMP)	  

JCP8017A	   [GenBank:ATJN00000000]	   187	   1.61	   1515	   944	   vaginal	  isolate	  	  
Nelson	  KE	  et	  al.	  2010	  
(HMP)	  

JCP8017B	   [GenBank:ATJM00000000]	   187	   1.60	   1517	   941	   vaginal	  isolate	  	  
Nelson	  KE	  et	  al.	  2010	  
(HMP)	  

JCP8066	   [GenBank:ATJL00000000]	   197	   1.52	   1407	   961	   vaginal	  isolate	  	  
Nelson	  KE	  et	  al.	  2010	  
(HMP)	  

JCP8070	   [GenBank:ATJK00000000]	   173	   1.48	   1366	   963	   vaginal	  isolate	  	   Nelson	  KE	  et	  al.	  2010	  
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(HMP)	  

JCP8108	   [GenBank:ATJJ00000000]	   176	   1.66	   1516	   977	   vaginal	  isolate	  	  
Nelson	  KE	  et	  al.	  2010	  
(HMP)	  

JCP8151A	   [GenBank:ATJI00000000]	   189	   1.56	   1452	   955	   vaginal	  isolate	  	  
Nelson	  KE	  et	  al.	  2010	  
(HMP)	  

JCP8151B	   [GenBank:ATJH00000000]	   185	   1.55	   1459	   952	   vaginal	  isolate	  	  
Nelson	  KE	  et	  al.	  2010	  
(HMP)	  

JCP8481A	   [GenBank:ATJG00000000]	   204	   1.57	   1482	   926	   vaginal	  isolate	  	  
Nelson	  KE	  et	  al.	  2010	  
(HMP)	  

JCP8481B	   [GenBank:ATJF00000000]	   180	   1.57	   1431	   958	   vaginal	  isolate	  	  
Nelson	  KE	  et	  al.	  2010	  
(HMP)	  

JCP8522	   [GenBank:ATJE00000000]	   191	   1.47	   1365	   964	   vaginal	  isolate	  	  
Nelson	  KE	  et	  al.	  2010	  
(HMP)	  

	   	   	   	   	   	  
*	  isolated	  from	  the	  same	  patient	  

	  
	   	   	   	   	   	  

^	  isolated	  from	  the	  same	  patient	  
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